
atccaacgttgtcTATTtACCCTCACTAAAGGGAATAAGGTGGATACTTAAA
caaggctctcTAcAATTAACCCTCACTAAAGGGAAGAGGGAGCCTTTATGAT
caaggctctcTAcAATTAACCCTCACTAAAGGGAAGAGGGAGCCTTTATGAT
atcaatgagtTTgcATTAACCCTCACTAAAGGGAGAGAGGGGACTTAAACGT
agaagtgaaagccTAATtACCCTCACTAAAGGGAACAACCCAACCTATCAAC
gactccagttTcTAATTAACCCTCACTAAAGGGAGAGACCATAGATGCCTAC
ctcaacgttcAccTAATtACCCTCACTAAAGGGAGACCTCATCTTTGAAATG
cctccctgcggTgAATTAACCCTCACTAAAGGGAGACACTAATAGATACGAG
aacaagcactTAgcATTAACCCTCACTAAcGGGAGACTACTTAAGGTCT
cgaacggacaTAcAGTTAACCCTCACTAAcGGGAGAGTTAAACTTAAGGTCA
gaaacactggAAgTAATAACCCTCACTAAcAGGAGAATCCTTAAGGTCA
tcttcgttccgggcATTAACCCTCACTAAcAGGAGACACACACCATGTGGCT
ggagcgtaagAAATAATAcgaCTCACTATAGGGAGAGGCGAAATAATCTTCT

tctttaattgccTATTTAGGTGACACTATAGAAGGGAGGTAGTCCTCCCTAACCTA
tcaaggacttggTAATTAGGGGACACTATAGAAGGAGGCCGAGGAATAACAGGAAG
atctgtgtctcTTATTTAGGGGACACTATAGAAGAGAGAATTTTAATCGGCGA TAG

tcattgtctttATTAATACaACTCACTATAaGGAGAgacaacttaaagagacttaaaa
gacgtaacgccaAATcAATACGACTCACTATAGaGgGAcaaactcaaggtcatTcgcaag
agaccttcttccggTTAATACGACTCACTATAGGagaAccttaaggtttaactTtaagac
ccgaaggactggAAgTAATACGACTCAgTATAGGGAcAatgcttaaggtcgctctctagg
agtatagttaactggTAATACGACTCACTAaAGGagGtacacaccatgatgtacttaatg
ccagatggtcacgcTTAATACGACTCACTAaAGGagacactatatgtttcgacTtcatta
catgtagcaccgAAgTAATACGACTCACTATtaGGgaAgactccctctgagaaaccaaac
gagaccgtggatAATTAATtgaACTCACTAaAGGGAGAccacagcggtttcccTttgttc
gctgtccgactgAgacAATcCGACTCACTAaAGaGAGAgattattgagaacggTaagttc
gagagagtcccattcTAATACGACTCACTAaAGGagacacaccatgttcaaacTgattaa
gagccttcatgaAtactATtCGACTCACTATAGGagatattaccatgcgtgaccctaaag
ttaaggtccctaAATTAATACGACTCACTATAGGGAGAtaggggcctttacgaTtattac
ttacagccgggaAtTTAATACGACTCACTATAGGGAGAcctcatctttgaaatgagcgat
gatagacttcgaAATTAATACGACTCACTATAGGGAGAccacaacggtttcccTctagaa
atggtggctcgaAATTAATACGACTCACTATAGGGAGAacaatacgactacgggagggtt
ttggagcgtaggAAaTAATACGACTCACTATAGGGAGAggcgaaataatcttcTccctgt
agagacacgataAATTAATACGACTCACTATAGGGAGAggagggacgaaaggtTactata
ta
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